Identificacion molecular de cepas del complejo C. parapsilosisprocedentes de
muestras clinicas
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Las especies del complejo C. parapsilosisno pueden diferenciarse por los métodos
fenotipicos clasicos, utilizados corrientemente en los laboratorios de micologia; dado que
las tres especies que lo componen, presentan las mismas caracteristicas morfolégicas, de
crecimiento y perfiles de asimilacién y fermentacion de azucares. Sin embargo, esta
limitacion de los caracteres morfologicos y bioquimicos para diferenciar estas levaduras
estrechamente relacionadas, asi como la laboriosidad requerida en su estudio y, en
algunos casos, la insuficiente resolucion que proporcionan a nivel taxonémico, ha
propiciado el uso de las técnicas moleculares. En base a la heterogeneidad hallada en las
regiones ITS1, ITS2 y la secuencia de ADN ribosomal 5,8s (ADNr), se determiné que este
complejo estd integrado por levaduras genotipicamente diferentes, y se las denominé C.
parapsilosiss.s. (grupo ), C. orthopsilosis (grupo II), y C. metapsilosis (grupo IlI).

El objetivo de este trabajo fue establecer la frecuencia de especies cripticas de las cepas
clinicas identificadas originalmente como del complejo C. parapsilosis.

Se analizaron 53 cepas identificadas originalmente por métodos fenotipicos, como
complejo C. parapsilosis provenientes de aislamientos de muestras clinicas, depositadas
en la colecciébn de de la Catedra de Micologia de la Facultad de Ciencias Exactas
Quimicas y Naturales (FCEQyN) de la Universidad de Misiones (UNaM). Se utiliz6 la
secuenciacion de la region ITS1-5,8S- ITS2 para la identificacion molecular de cepas
catalogadas como complejo C. parapsilosis.

En la poblacion analizada, la frecuencia de las distintas especies que integran el complejo
C.parapsilosisfue:C. parapsilosiss.s. (grupo 1) en una frecuencia del 85% (45/53), C.
metapsilosis (grupo ) en un 11% (6/53) y C. orthopsilosis (grupo Il) en un 4% (2/53).

Se determindé que dentro del complejo C. parapsilosis mantenidas en la coleccion de
cepas de la FCEQyYN (UNaM), la especie predominante fue C. parapsilosis s.s., seguida
de C. metapsilosisy C. orthopsilosis. Las técnicas moleculares han asistido y
complementado a la clasificacién. En la actualidad se usan datos moleculares para
establecer relaciones filogenéticas entre organismos. Ademas, representan métodos
alternativos al cultivo, cuya intencibn es mejorar la rentabilidad de las pruebas
microbiologicas y se aplican en el diagndstico de infecciones fungicas.
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